
















































Número externo

Apellido
Nombre

Fecha de
Sexo Mujer

Número de solicitud
Fecha de entrada

Fecha de toma de la muestra
Muestra FE

Validado por
Fecha de validación

Situación de los
Fecha de la situación

Informe final

Prueba Resultado Unidad Valores normales Valores Muestra
Método

Diagnóstico de microbioma intestinal

Microbioanálisis de Genética molecular MIDI

Ánalisis genético molecular del microbioma 3.0

Propiedades de las heces

Color marrón oscuro FE
 NA) VISU

Consistencia duro FE
 NA) VISU

pH 7,2 5,8 - 6,5 FE
 NA) TESTS

Biodiversidad

Diversidad 1,56 > 5 FE
 NA) MGSEQ

Grad
La diversidad bacteriana en el tracto intestinal puede variar
considerablemente de persona a persona. Las terapias con
antibióticos, las infecciones, el aumento de la edad, las dietas
desequilibradas o el tabaquismo son causas de la disminución de la
diversidad

Enterotipo

Bacteroides FE
 NA) MGSEQ

Los microbiomas intestinales humanos se pueden diferenciar en tres enterotipos.
Los enterotipos se definen por grupos bacterianos dominantes con características y
propiedades metabólicas distintas

Índice de disbiosis
FE

 NA) RECHN

El índice de disbiosis representa una medida de las desviaciones dentro del
microbioma. En función de su relevancia, se consideran todos los filos, géneros y
especies detectados.

Ratio

Firmicutes / Bacteroidetes
Valores normales: < 1,5

Actinobacteria / Proteobacteria
Valores normales: > 0,5

Prevotella / Bacteroides
Valores normales: > 0,1

FE=Stuhl
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Apellido

Nombre

Fecha de

Sexo Mujer

Número de solicitud

Fecha de entrada

Prueba Resultado Unidad Valores normales Valores Muestra
Método

Phila

Actinobacteria 0,2 % 1,0 - 5,0 FE

 NA) MGSEQ

Bacteroidetes 7,1 % 30 - 60 FE

 NA) MGSEQ

Firmicutes 8,2 % 30 - 60 FE

 NA) MGSEQ

Fusobacteria 0,0 % 0,0 - 1,0 FE

 NA) MGSEQ

Proteobacteria 84,5 % 1,5 - 5,0 FE

 NA) MGSEQ

Verrucomicrobia 0,0 % 1,5 - 5,0 FE

 NA) MGSEQ

Otros 0,0 % FE

 NA) MGSEQ

Metaboloma (Grupos funcionales)

Ácidos biliares secundarios %-27,5

TMA / TMAO %20,0

Sulfato de indoxilo %-50,0

Fenoles %-23,9

Amoniaco %-49,9

Histamina %-50,0

Equol %-45,9

ß-glucuronidasas %794,5

Bacterias phyla- Géneros y especies más importantes

Actinobacteria

Bifidobacterias 1,8 x 10^9 KBE/g Stuhl > 5,0 x 10^9 FE

 NA) MGSEQ

   Bifidobacterium longum % FE

 NA) MGSEQ
98

Bacteroidetes

Bacteroides 4,3 x 10^10 KBE/g Stuhl > 1,5 x 10^11 FE

 NA) MGSEQ

   Bacteroides ovatus % FE

 NA) MGSEQ
51

Prevotella 7,8 x 10^8 KBE/g Stuhl > 1,0 x 10^10 FE

 NA) MGSEQ

Firmicutes

Bacterias productoras de butirato

Recuento total de bacterias 3,6 x 10^10 KBE/g Stuhl > 1,2 x 10^11 FE

 NA) MGSEQ

Faecalibacterium prausnitzii 5,1 x 10^9 KBE/g Stuhl > 5,0 x 10^10 FE

 NA) MGSEQ

Eubacterium rectale 4,9 x 10^8 KBE/g Stuhl > 1,0 x 10^10 FE

 NA) MGSEQ

Eubacterium hallii 7,5 x 10^9 KBE/g Stuhl > 5,0 x 10^9 FE

 NA) MGSEQ

Roseburia spp. 8,8 x 10^8 KBE/g Stuhl > 2,0 x 10^10 FE

 NA) MGSEQ

Ruminococcus spp. 1,6 x 10^10 KBE/g Stuhl > 3,0 x 10^10 FE

 NA) MGSEQ

Coprococcus spp. 3,8 x 10^9 KBE/g Stuhl > 2,0 x 10^10 FE

 NA) MGSEQ

Butyrivibrio spp. 2,4 x 10^9 KBE/g Stuhl > 5,0 x 10^9 FE

 NA) MGSEQ

Clostridia

Recuento total de bacterias Clostridia 5,3 x 10^8 KBE/g Stuhl < 4,0 x 10^9 FE

 NA) MGSEQ

Clúster I de clostridia 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl < 2,0 x 10^9 FE

 NA) MGSEQ

Fusobacteria

Fusobacterium 6,3 x 10^6 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^7 FE

 NA) MGSEQ

Verrucomicrobia

Akkermansia muciniphila 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl > 5,0 x 10^9 FE

 NA) MGSEQ

Proteobacteria

Patogénicas o bacterias potencialmente patogénicas

Haemophilus spp. < 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^9 FE

 NA) MGSEQ

FE=Stuhl
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Apellido

Nombre

Fecha de

Sexo Mujer

Número de solicitud

Fecha de entrada

Prueba Resultado Unidad Valores normales Valores Muestra
Método

Acinetobacter spp. < 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^6 FE

 NA) MGSEQ

Proteus spp. 6,3 x 10^6 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^6 FE

 NA) MGSEQ

Klebsiella spp. 1,1 x 10^9 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^6 FE

 NA) MGSEQ

Enterobacter spp. < 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^6 FE

 NA) MGSEQ

Serratia spp. 1,2 x 10^8 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^6 FE

 NA) MGSEQ

Hafnia spp. < 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^6 FE

 NA) MGSEQ

Morganella spp. < 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^6 FE

 NA) MGSEQ

Citrobacter spp. 3,4 x 10^9 KBE/g Stuhl < 5,0 x 10^8 FE

 NA) MGSEQ

Pseudomonas spp. < 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl < 5,0 x 10^7 FE

 NA) MGSEQ

Providencia spp. < 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl < 5,0 x 10^7 FE

 NA) MGSEQ

Productoras H2S

Bacterias reductoras de sulfato < 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl < 2,0 x 10^9 FE

 NA) MGSEQ

Desulfovibrio piger < 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^9 FE

 NA) MGSEQ

Desulfomonas pigra < 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^9 FE

 NA) MGSEQ

Bilophila wadsworthii < 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl < 2,0 x 10^9 FE

 NA) MGSEQ

Inmunogenicidad/producción de moco

Bacterias inmunogénicamente efectivas

Escherichia Coli 8,4 x 10^9 KBE/g Stuhl 10^6 - 10^7 FE

 NA) MGSEQ

Enterococcus spp. 1,3 x 10^7 KBE/g Stuhl 10^6 - 10^7 FE

 NA) MGSEQ

Lactobacillus spp. 5,0 x 10^5 KBE/g Stuhl 10^5 - 10^7 FE

 NA) MGSEQ

Produccion de mucina/Barrera mucosa

Akkermansia muciniphila 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl > 5,0 x 10^9 FE

 NA) MGSEQ

Faecalibacterium prausnitzii 5,1 x 10^9 KBE/g Stuhl > 5,0 x 10^10 FE

 NA) MGSEQ

Arqueas

Metanógenos

Methanobrevibacter spp. < 1,0 x 10^5 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^8 FE

 NA) MGSEQ

Micobioma: Levaduras relevantes

Candida albicans (CA) <1,0 x 10^3 KBE/g Stuhl <1,0 x 10^3 FE

 NA) QPCR

Candida krusei (CK) <1,0 x 10^3 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^3 FE

 NA) QPCR

Candida glabrata (CG) <1,0 x 10^3 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^3 FE

 NA) QPCR

Candida dubliniensis (CD) <1,0 x 10^3 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^3 FE

 NA) QPCR

Candida parapsilosis (CP) <1,0 x 10^3 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^3 FE

 NA) QPCR

Candida tropicalis (CTp) <1,0 x 10^3 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^3 FE

 NA) QPCR

Candida lusitaniae (CL) <1,0 x 10^3 KBE/g Stuhl < 1,0 x 10^3 FE

 NA) QPCR

Parásitos

Patobiantes

Blastocystis hominis Negativo Negativo FE

A) MOLEK

Dientamoeba fragilis Negativo FE

A) MOLEK

Protozoos intestinales patógenos

Giardia lamblia Negativo Negativo FE

A) MOLEK

Entamoeba histolytica Negativo Negativo FE

A) MOLEK

Especies de Cryptosporidium Negativo Negativo FE

A) MOLEK

Cyclospora cayetanensis Negativo Negativo FE

A) MOLEK

Maladigestión, Malabsorción, MIS

Residuos digestivos

FE=Stuhl
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Nombre

Fecha de

Sexo Mujer

Número de solicitud

Fecha de entrada

Prueba Resultado Unidad Valores normales Valores Muestra
Método

Determinación cuantitativa de grasa 5,57 g/100g < 3,5 FE

 NA) PHOT

Determinación cuantitativa de nitrógeno 0,90 g/100g < 1,0 FE

 NA) PHOT

Determinación cuantitativa de azúcar 2,51 g/100g < 2,5 FE

 NA) PHOT

Determinación cuantitativa de agua 72,61 g/100g 75 - 85 FE

 NA) PHOT

Determinación Maladigestión

Elastasa Pancreática 395,54 µg/g > 200 FE

 A) ELISA

Ácidos biliares en heces 29,30 µmol/l < 70 FE

 NA) PHOTO

Deteccion de malabsorción

Calprotectina 88,17 mg/l < 50 FE

 A) ELISA

Alfa1-Antitripsina 42,3 mg/dl < 27,5 FE

 A) ELISA

Parámetros individuales

IgA secretora >7500,0 µg/ml 510 - 2040 FE

 A) ELISA

Hemoglobina/Haptoglobina <2 µg/g < 2,0 FE

 A) ELISA

Zonulina 60,22 ng/ml < 55 FE

 A) ELISA

Diagnósticos gastroenterológicos especiales

Diagnóstico gástrico

Antígenos de Helicobacter Positivo Negativo FE

 A) CLIA

FE=Stuhl
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Descripción general: resultados y opciones de tratamiento
Índice de
disbiosis

32

pH ++ Probióticos estabilizadores del medio

Enterotipo 1 Comprobar el aporte de vitamina A. E, hierro y calcio

Biodiversidad -- Dieta equilibrada, prescindir de antibioss no esenciales

Ratio Firmicutes/Bacteroidetes N

Bacterias productoras de butirato -- prebióticos a base de almidón resistente* o scFOS/scGOS*

Produccion de mucus --- prebióticos  (scFOS/scGOS)*

Integridad de la mucosa - prebióticos (scFOS/scGOS)*, Fosfatidilcolina, L-glutamina

Bacterias estabilizadoras del medio - Probióticos estabilizadores del medio, prebióticos (scFOS/scGOS)*

Bacterias Inmunogénicas ++ probióticos efectivos inmunogénicos*

Clostridia- Recuento total de bacterias N

Grupo Clostridia I N

Fusobacteria N

Bacterias productoras de H2S (SRB) N

Potencial-/Patógeno ++ probióticos inmunogénicos efectivos / inhibidores de toxinas*

Candida ( Patógeno facultativo) N

Metaboloma (Grupos funcionales)

Ácidos biliares secundarios N

TMA / TMAO +

Beta Glucoronidasas ++

Indoxilsulfato N

Fenoles N

Amoniaco N

Histamina N

Equol --
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